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300 Genvarianten wirken auf die GroBhirnrinde

GroRRangelegte Studie verarbeitet Daten zur Hirnstruktur von iiber 50.000 Personen

Ein internationaler Forschungsverbund mit Marburger Beteiligung hat systematisch genetische
Varianten aufgespurt, die sich auf die Struktur der menschlichen Grofhirnrinde auswirken - und
damit auf geistige Fahigkeiten sowie auf Krankheiten wie Schizophrenie, Depression und Autismus.
Die Studie schlie3t Daten von mehr als 50.000 Menschen ein, von denen Aufnahmen des Gehirns
gefertigt und genetische Daten erhoben wurden. Das Konsortium hat seine Ergebnisse in der
aktuellen Ausgabe des Forschungsmagazins , Science” veroffentlicht.

Die GroBhirnrinde ist die aulSerste, stark gefaltete Schicht des GrolShirns; sie besteht vor allem aus
den Zellkorpern der Nervenzellen. ,Die GrofShirnrinde - oft auch als ,graue Substanz’ bezeichnet -
spielt eine entscheidende Rolle beim Denken, bei der Informationsverarbeitung, fiir das Gedachtnis
und die Aufmerksamkeit”, schreibt das QIMR Berghofer Medical Research Institute in seiner
Pressemitteilung zu der Publikation in , Science”; die australische Forschungseinrichtung hatte die
Federfuhrung bei der zugrundeliegenden Verbundforschung inne.

»Bisher war noch nicht viel Uiber die genetischen Varianten bekannt, die die Dicke der Hirnrinde und
die GrofSe ihrer Oberflache beeinflussen”, sagt der Marburger Mediziner Professor Dr. Tilo Kircher,
der an der Studie mitgewirkt hat. Das Konsortium fuhrte die Beitrage von mehr als 360 Fachleuten
aus 184 verschiedenen Institutionen zusammen, um die erste genetische Karte der GrofShirnrinde zu
erstellen. Die Beteiligten identifizierten mehr als 300 genetische Varianten, die die Struktur der
GrofShirnrinde beeinflussen.

Viele der Ergebnisse stehen in unmittelbarem Zusammenhang mit Krankheitsbildern: Zum Beispiel
tragen genetische Varianten, die mit einer kleineren Oberflache der GrofShirnrinde - oder einer
geringeren Faltung - verbunden sind, auch zu einem grofSeren Risiko fur ADHS, Depressionen und
Schlaflosigkeit bei.

»Indem wir die Analyse von Hirnbildern mit genetischen Informationen einer ganz grofSen Zahl von
Menschen kombinieren, sind wir in der Lage, ein Drittel der Unterschiede in der Rindenstruktur auf
genetische Varianten zuruckzufuhren”, sagt Koautor Professor Dr. Andreas Jansen,
Hirnwissenschaftler an der Philipps-Universitat Marburg. ,Man kann davon ausgehen, dass die
Entwicklung der einzelnen Rindenregionen durch ganz bestimmte Gene beeinflusst wird.”

Professor Dr. Tilo Kircher lehrt Psychiatrie und Psychotherapie an der Philipps-Universitat Marburg;
Professor Dr. Andreas Jansen leitet dort das Labor fur Multimodale Hirnbildgebung. Neben
Marburger Wissenschaftlern beteiligten sich unter anderem Arbeitsgruppen der Universitaten
Greifswald und Bonn sowie zahlreicher weiterer Einrichtungen aus der Bundesrepublik, Europa und
Ubersee an der Studie. Die Beteiligten sind Mitglieder des ENIGMA-Konsortiums, in dem mehr als
900 Wissenschaftlerinnen und Wissenschaftler aus aller Welt die genetischen Einfliisse auf das
Gehirn und die Rolle der Gehirnstruktur und -funktion bei Krankheiten untersuchen. Das
Bundesforschungsministerium, die Deutsche Forschungsgemeinschaft und viele weitere
internationaler Forderer unterstutzten die Forschungsarbeit finanziell.
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