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Influenza-Viren anpassungsfahiger als gedacht

Influenza-Virus aus Fledermausen besitzt iiberraschend hohe Anpassungsfahigkeit /
Ubertragungseffekte zu anderen Tieren und Menschen schwer einschatzbar / Publikation
in Nature Microbiology

Forscherinnen und Forscher des Universitatsklinikums Freiburg, des Friedrich-Loffler-Instituts
sowie der US-amerikanischen Colorado State University und Kansas State University haben das
Infektionspotential des in Fledermausen entdeckten Influenza-Virus H18N11 untersucht. Dieser
Virustyp wies eine uberraschend hohe Anpassungsfahigkeit auf, welche die Wahrscheinlichkeit einer
Ubertragung auf weitere Tierarten und Menschen schwer vorhersagbar macht. Ihre Erkenntnisse
publizierten die Wissenschaftler am 16. September 2019 im Fachmagazin Nature Microbiology.

»Influenza-Viren besitzen generell eine hohe Mutationsrate”, sagt Prof. Dr. Martin Schwemmle,
Studien- und Forschungsgruppenleiter am Institut fiir Virologie des Universitatsklinikums Freiburg.
»~Dennoch waren wir uiberrascht, in wie kurzer Zeit Viren des Typs H18N11 in Zellkultur genetische
Veranderungen entwickeln.” Insbesondere stellten die Forscher Veranderungen fest, die die
Verbreitung des Virus fordern. Dabei fanden sie Belege fiir die bislang unbekannte Funktion des
viralen, Neuraminidase-ahnlichen Proteins: Indem es die Konzentration des Immunproteins MHC-II
an der Zelloberflache reguliert, ermoglicht es eine effiziente Freisetzung infektioser Viren aus
infizierten Wirtszellen.

Geringe Ansteckungsgefahr fiir Menschen vermutet

Das mogliche Ansteckungsrisiko des Influenza-Virustyps H18N11 fur Menschen beurteilt
Schwemmle vorsichtig optimistisch: ,Frettchen haben sich als Tiermodell fur die
Ubertragungswahrscheinlichkeiten anderer Influenza-Viren auf Menschen bewahrt. Wenn das auch
fir unseren Virus-Typ der Fall ist, gibt es unseres Wissens keine Anzeichen fiir ein relevantes
Infektionsrisiko. Eine natiirliche Ubertragung ist aber nicht auszuschlieRen. Besonders schwierig ist
die Risiko-Einschatzung aufgrund der hohen genetischen Anpassungsfahigkeit des Virus.” Die exakte
Funktionsweise des Neuraminidase-ahnlichen Proteins, sowie die Anpassungsfahigkeit des Virustyps
H18N11 an weitere Rezeptoren, die einen Eintritt in Wirtszellen ermoglichen konnten, untersuchen
die Forscher um Schwemmle derzeit in detaillierten Folgestudien.
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